568

ANALISE DO PODER PREDITIVO DOS GENES ARD1A E NGX6 EM PACIENTES
COM CANCER DE MAMA
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Resumo: A identificagdo de marcadores moleculares podera ser uma ferramenta adicional na selegdo mais
especifica das pacientes onde a remogdo dos linfonodos axilares é mais indicada. O objetivo é avaliar se
os genes ARD1A e NGX6 sdo marcadores preditivos do envolvimento dos linfonodos axilares no cancer de
mama. Foi realizada a analise de expressdo génica pela técnica de RT-qPCR em 51 amostras de tumor
primario, sendo 28 tumores primarios linfonodo negativo, 23 tumores primarios linfonodo positivo e 11
metastases axilares correspondentes. A expressao diferencial para os genes analisados ndo foi observada
quando realizadas as comparagfes entre os grupos de tumores primarios linfonodo positivo, linfonodo
negativo e linfonodos correspondentes. Estes resultados sugerem que os genes ARD1A e NGX6 nao tem
poder preditivo no envolvimento de linfonodos em tumores mamarios humanos.
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