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Resumo: O status dos linfonodos axilares é o fator prognóstico mais informativo no tratamento das 

pacientes com câncer de mama. Assim, a identificação de marcadores moleculares no tumor primário que 

possa permitir uma classificação mais precisa das pacientes em relação à necessidade, é extremamente 

importante para uma conduta clínica mais adequada. O objetivo deste estudo foi determinar se os genes 

SERPINA1 e TFF3 são marcadores preditivos em câncer de mama pela análise de expressão gênica de 

RT-qPCR. Para isto, foi comparado o grupo de tumores primários com envolvimento de linfonodos e tumores 

primários sem linfonodos acometidos, além da análise dos linfonodos correspondentes. Nossos resultados 

demonstraram que ambos os genes analisados não possuem papel preditivo relacionado ao 

desenvolvimento destes carcinomas. 
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